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1l3r_PKACa  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jlu_AMPK   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
39975017.y  MDLPPASPAPALAEPTDSTPRAPSLGVQNGVPKTPNSLAPPAVSSLRADSAGMMRRSLSEDIREEREELREAAEQTLNVIMDLNLDGRIRWVSPSWVDVIGTLPESVQG~~~VAISDLIVSDNKTIFAEIVESMQKDDSKSQFIRFVVNLGPLSRLASLDAAMEGDAQPERETLELEAQGIMVYDTSSGGESHTMWMVRP 
32414369.y  ~~~~~~~~~~~~~~~MEEQSKAPSL~~~~~~~~~~~~LAPPAVSSLRT~~~GKMERSVSENIREEREDLREAAEQTLNVIMDLNLDGTIRWVSPSWVDVIGTQPEQVTG~~~TAITDLIVSDNKSIFADVIESMQRDDSKSKFIRFAVKVGPLSRLLPLEQTEEP~~~~~~TIIDVEAQGIMVYDGASGKDSHTMWMIRP 
1muo_AUR1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
14318486.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MFNRSNTAGGSQAMKEGLGINKLSPISSNSNPSSLTSSNYEKYLQLATEKNPCMILELELDGKVRYGSPQWNTITGVADDSGSSPTYIADLILGSDQDKGVFQKATDMLLMNDDTSCTITFKIKAADYEGSAGCDD~~~~~~~~ESTITTLEARGILIRDGHTQLPSHTMWIVKP 
19075810.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MKHIKNEREEVFLEDDQAQHSQAELLSSKDENLQPSIPLSPVAFELDFSGNFQFISDNSSELLDIPKDKIIG~~~HSVAEVLGTDGYNAFMRAVNCLLKDDSHSYHVRFQHSINANHANQNYYTAKGDLPSDEKITKPFDAIGILIRHPGSAIPAHTMWVVNP 
19112278.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MTNPEQLKRILSHEVLLKIEMSKNGIVEYANPAFFELIGYEGDLFQCS~~~~FYEYLQSDDEHLMKKATDNLFRKSISVAHVFAFLRCNPIRSPNYYIQQAKAPFEGKTYIRMLFRG~~ILVDSLYGKDTRVLWAGKY 
1omw_GPRK2  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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1l3r_PKACa  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jlu_AMPK   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
39975017.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SIGPREIKIDLPDVIVESLGSGAEVLASYLTQLAETGLDD~~PANHAPPLPVLCRICERQIPPWWFEKHTDFCLQEHRAEMDVQMAQESLTEHRHAIVKVLDALEVRKSRSLSGDQSPLPLAEYKGFPIGPPPSTTSSSGASSPAPSNDRSSRERP~~~GHVRGRSFAVRRPQARIVE 
32414369.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WVAPREIKIDLPAFIVESLGSGAEVLASYLTQLAESGLDD~~PNGHPPPAPVLCRICERQIPPWWFEKHTDLCLQEHRAEMDVQMTQESLIDHRHAIVKVLDALEARHSRTLIGDPANLPIAEYKGMPIGPPTSTTSSPGTSSPS~SNSGRSRDRSSGFGHSRARSFAIRRPQARIVE 
1muo_AUR1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
14318486.y  RTNDWSDFYANEDAQDDMVIQLSDNCDDIDIQLPEEFAKTLGFGAKIFVQYLKRIRLEMIID~~EFNLPLPKMELCRVCENFVPVWWLETHSQSCVCEHRTESLIQLLHDNLLEQQAILANFTKDSEYKGSQIQVRSNNFLNQVLDSLRELCQDAIDINPSEMVPDLYHSLSTFPQDNGNNNNNNNNNNNNNNALLDQFP 
19075810.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ATNSLGSVSPLVTKLLDVIGFGASLLDKYLCDLRTSYHKHNSLDALPLPTPEFCQICEREIQSWFFELHSKFCLSTSTYESVVQAAQDSLLYFRSTLLEIQEGMQKDSSLVPVYKNEPLIVDADDYFFTDENKQTLSLCS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~F 
19112278.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LYPQRSVINEMDFILFNTLGIGAFILHDHLLGIIKYNYIH~~~~~VPPPSGKLCSLCEDNLPEWYFEVHSDFCLVWNDLVRRVFAVQQLINCKKLEIEDIVNKLPTGSNHMVEETFLSLPVITVFNGKKNRKQR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1omw_GPRK2  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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1l3r_PKACa  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jlu_AMPK   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
39975017.y  LILDLCDTALEISPPAIKEASSTNPGEFRTQSPQSESRISQVMQWQSPSTNTLEQEQGLAMLCADTENVVKAKVEAVLRHRRIIEYAERIRIEFAVTVEACIEEAMRKAAKIAAGRLSDSTEDEEEMCQAPAPDEIIETVGVD~~~~~~~AATTSLALALQNANISDDPDRRRMSAAITSTRSSSPRECPTPR~~~~~~~ 
32414369.y  LLLDLCDTAIEISTPAIKETT~QNPAEFRTQSPQSEGRISQVMQWETPGTNTLEQEQGLALLCTDTEAVAKAKVEAVFRHRRILEYAERIRIEFAIVVQECIDEAMRRAAKIAAGRLSDSTEEEEEEDFEQTEDEEATSAQEEGIFPGSFDAPSTLALALEKAHISGERPSRRLSISIKSTRSSSPKECPTPR~~~~~~~ 
1muo_AUR1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
14318486.y  IQKDTVSLNSYFQFSPRTNHNIQNVTSWQSRFFLNDDQD~PGLALLIHDTLDLARKKVDAVLRLDNAMTYSLKIKNEVNNYVVQLIREQIEINKHAILTHPMNLRSSSIFHSPLPQIHSQQPEAENLIYSSSTPLQVQHDQCASFEAPSKSHLEPIPFPVSSIEETPTANDIRHPSPLPRSCSNTVMKLPTPRRKLDSNG 
19075810.y  LSQVMYYLEVAIDITIPPVKIIVNFDKVDSLRVQSPRSEKATIELDNYNPSLENCSSAVIALWEDIKTAVDTKITGVLRLRNAIYYSERIRLEIDHHVQEIIDDVVSNLVTNHSSTSLGHLESKLAPSITFPDACDALEAEECITRPGSATNTPQSDRSLDINDLSRSSSYSRHLSHVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
19112278.y  FRIRSWRSSLNFLVKELDKSIKNFAYLEHRTFLTISNSAAKDMKREIYEKSLVNWEYDFLVPSKIQDYFYDVHSLLLKN~~~~~~LSSKIKLCNHILMYQATFNEVKNFLQTYSLNMLSIEMENIEGSLYFGNAQLSNLICVNQYLSEQRPVFFNRLLALGNVENNNS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1omw_GPRK2  ~MADLEAVLADVSYLMAMEKSKATPAARASKKILLPEPSIRSVMQKYLEDRGEVTFEKIFSQKLGYLLFRDFCLKHLEEAKPLVEFYEEIKKYEKLETEEERLVCSREIFDTYIMKELLACS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    610       620       630       640       650       660       670       680       690       700       710       720       730       740       750       760       770       780       790       80                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
1l3r_PKACa  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GNAAAAKKGXEQESVKE 
1jlu_AMPK   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GNAAAAKKGSEQESVKE 
39975017.y  ~~~~~~~~~~~~~~~SHRGTLSISGHTRESRRGSLLFESDPGDSDG~SMRSSSVTSRQPPRT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ESPISEFGDLRKQASSRQHHRRSLILPGAVSPRRQESPSRGTQPSSPLRIHKPRGLAFPSDALMSPESSPMLPGSEFTSPSLSHHHHHHRRQSSAAMSFANGEHGFR 
32414369.y  ~~~~~~~~~~~~~~~SHRGTLGNLASATQSRRESMLLESDAGDSDGGSIRSSSVASRMPTRT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ESPLSEFSDLRRHASSRQRNRRSLILPGTISPRRQESPSRNGPPSSPLRLHKPRNLPFPSDSLVSPEASPMLPSSEFTSPTP~PSIHHHRRQSSAAVSASTGDLGFK 
1muo_AUR1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~E 
14318486.y  LFSDAYLNADIIPNPSIESTISIDRDNNTNSRGSSMKQYGIGEATDSRTSNSERPSSSSSRLGIRSRSITPRQKIEYSHVDNDDRTNEMLSRDKDSLQPQPSVDTTITSSTQATTTGTKTNSNNSTNSVLPKLMTSISLTPRRGSPSFGNLASHSMQQTNSFKLIHDKSPISSPFTFSKDFLTPEQHPSNIARTDSINNA 
19075810.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LSNPDFAIGSPMSQDSSNYSSPLHRRKASDSNFSDPRFDDLKYLSPNSSPRFVASDGPNRPASNGRSSLFSRGRASNLGDVG 
19112278.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IYDDIQKRTERISTIKRHKKYFEIGERLTEKDLIVSKTFKTTRIDYFKAVKGSIEDLDVRPLKNRQKFVNKFYASIV 
1omw_GPRK2  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HPFSKSAIEHVQGHLVKKQVPPDLFQPYIEEICQNLRGDVFQK 
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1l3r_PKACa  FLAKAKEDF~~~~LKKWETPSQNTAQLDQFDRIKTLGTGSFGRVMLVKHKESGNHYAMKILDKQKVVKLKQIEHTLNEKRILQAV~~NFP~FLVKLEFSFKDNSNLYMVMEYVAGGEMFSHLRRIGRFXEPHARFYAAQIVLTFEYLHSLDLIYRDLKPENLLIDQQGYIQVTDFG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jlu_AMPK   FLAKAKEDF~~~~LKKWETPSQNTAQLDQFDRIKTLGTGSFGRVMLVKHKESGNHYAMKILDKQKVVKLKQIEHTLNEKRILQAV~~NFP~FLVKLEFSFKDNSNLYMVMEYVAGGEMFSHLRRIGRFSEPHARFYAAQIVLTFEYLHSLDLIYRDLKPENLLIDQQGYIQVTDFG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
39975017.y  PPPSPRLSA~~~~ANPPPLARAVPPSIKDFEVIKPISKGAFGSVYLSKKKSTGEYFAIKVLKKADMVAKNQVTNVKAERAIMMWQ~~GESEFVAKLYWTFSSKDYLYLVMEYLNGGDCASLIKILGGLPEDWVKKYLGEVILGVEHLHSRGIVHRDLKPDNLLIDQKGHLKLTDFGLSRMGLIGRQKRALNSGTTDPAPD 
32414369.y  PPPSPRLSA~~~~VVGATQAKAVPPSIKDFEIIKPISKGAFGSVYLSKKKSTGEYFAIKVLKKADMVAKNQVTNVKAERAIMMWQ~~GESDFVAKLYWTFSSKDYLYLVMEYLNGGDCASLIKVLGGLPEDWVKKYLGEVVLGVEHLHSRGIVHRDLKPDNLLIDQKGHLKLTDFGLSRMGLVGRQKRALNNG~ADAAPD 
1muo_AUR1   NNPEEELAS~~~~KQKNEESKKRQWALEDFEIGRPLGKGKFGNVYLAREKQSKFILALKVLFKAQLEKAGVEHQLRREVEIQSHL~~RHP~NILRLYGYFHDATRVYLILEYAPLGTVYRELQKLSKFDEQRTATYITELANALSYCHSKRVIHRDIKPENLLLGSAGELKIADFG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
14318486.y  MLTSPNMPLSPLLLATNQTVKSPTPSIKDYDILKPISKGAYGSVYLARKKLTGDYFAIKVLRKSDMIAKNQVTNVKSERAIMMVQ~~SDKPYVARLFASFQNKDNLFLVMEYLPGGDLATLIKMMGYLPDQWAKQYLTEIVVGVNDMHQNGIIHHDLKPENLLIDNAGHVKLTDFGLSRAGLIRRHKFVPHKSSLSISST 
19075810.y  LRLPSPSPR~~~IHTIVPNSAPEHPSINDYKILKPISKGAFGSVYLAQKRTTGDYFAIKILKKSNMIAKNQVINVRAERAILMSQ~~GESPFVAKLYYTFQSKDYLYLVMEYLNGGDCGSLLKTMGVLDLDWIRTYIAETVLCLGDLHDRGIIHRDIKPENLLISQNGHLKLTDFGLSRVGYMKRHRRKQSSS~~~~~~~ 
19112278.y  HFLTESMQFP~~SHNDRRFGDNTPHSLDEFILLKEINRGAYGRVYLAKKRSSGKYFALKMIPKSSLDSLKKIKGLLLEKRNMHIQ~~RYGPNTVKLYYAFDSGDYLCLVMDYFNGGDCETLIQKLGPLPEQWVCQYAAELLNAIELLHQDGIIHHDIKPANMLVDETGHIRLTDFGLSENVEEKKEVYKLTKR~~~~~~~ 
1omw_GPRK2  FIESDKFTR~~~FCQWKNVELNIHLTMNDFSVHRIIGRGGFGEVYGCRKADTGKMYAMKCLDKKRIKMKQGETLALNERIMLSLVSTGDCPFIVCMSYAFHTPDKLSFILDLMNGGDLHYHLSQHGVFSEADMRFYAAEIILGLEHMHNRFVVYRDLKPANILLDEHGHVRISDLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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1l3r_PKACa  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FAKRVKGRTWXLCGTPEYLAPEIIL 
1jlu_AMPK   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FAKRVKGRTWXLCGTPEYLAPEIIL 
39975017.y  LLKQGPF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ARSASIASSRSTSLDLQAPSHSPGNTPHTNPSES~~HLAQPSYFSLGSSKRDSRRFSGHRSDSGGSEGLANMLSNFSLHDATSATVPPQAVQSPPLADGSEGEGSGSPDPGSLHHTIGAHGSVSIEAGKGTPP~~SNMPPPNWALFDPEDKNRRFVGTPDYLAPETIK 
32414369.y  LLKQGPF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VRSSSIASSRSTSLDVHARNPSPLSTPQMTPSDYGAGLGQPSYFNLGVLSQEPRRLCANRSDSGGSEALSHMLPNLSLNDTLS~~VPPQAIQSP~~GERSEADEGTTPDFVSLSHATTQS~~~NVDANRGTPPQQPHMPPPNWALFDPQDTNRRFVGTPDYLAPETIR 
1muo_AUR1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WSVHAPSSRRTTLCGTLDYLPPEMIE 
14318486.y  LPIDNPANNFTMNNNNSNHSQLSTPDSFTSDHKQYNRSKKSSLGQQYEHSEYSSTSNSHSMTPTPSTNTVVYPSYYRGKDRSHGSSNIDLPASLRRSESQLSFSLLDISRSSTPPLANPTNSNANNIMRRKSLTENKSFSNDLLSSDAIAATN~~TNINSNNNISLSPAPSDLALFYPDDSKQNKKFFGTPDYLAPETIE 
19075810.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IPVLDLRDRSSAISDLSLSTASSVLEAQSLITPERPKRPSLNEKLLSLDGTSIRLAGQSFNYENSAEDSPTATNTPTSQVDESNIFRSTDSPRVQPFFENKDPSKRFIGTPDYIAPEVIL 
19112278.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSFEQKHGNLYEQLQPKKFEFVRYVRNYRGNIDELEKAESPQQNSDYANDSVQHLLDFDINNMDETAIHMLMNQLEKKENRTFIKKDISGTPNYMAPEILM 
1omw_GPRK2  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LACDFSKKKPHASVGTHGYMAPEVLQ 
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1l3r_PKACa  SKGYN~KAVDWWALGVLIYEMAAGYPPFFADQPIQIYEKIVSGKVRFP~~~~~~~~~SHFSSDLKDLLRNLLQVDLTKRFGNLKN~~~~~GVNDIKNHKWFATTDWIAIYQR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KVEAPFIPKFKGPGDTSNFDDYEEEEIRVX~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jlu_AMPK   SKGYN~KAVDWWALGVLIYEMAAGYPPFFADQPIQIYEKIVSGKVRFP~~~~~~~~~SHFSSDLKDLLRNLLQVDLTKRFGNLKN~~~~~GVNDIKNHKWFATTDWIAIYQR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KVEAPFIPKFKGPGDTSNFDDYEEEEIRVX~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
39975017.y  GDPQD~ETSDWWSVGCIMFEFLYGIPPFHAPEPELVFENILARRIQWPEEME~~~~~DEVSAEAKDILNKLLCMNPPERLGSNKDEKYPSGGEEIRSHPWFEGMNWDTLLQDEAQFVPQLENPEDTEYFDARGATLQSFAEEMEDQTSPPS~APASDYADRPHDALSRVRS~QFNS~~~~MKRGLMPLHIPPHVRDLKSR 
32414369.y  GEPQD~ETSDWWSVGCIMYEFLYGIPPFHAPEAEQVFGNILARKLEFPDDSD~~~~~MEISSEAKDLINKLLCSDPHQRLGANREDKFQSGGEEIRSHPWFEGVNWETLLQDDAQFVPQPEHPEDTEYFDSRGAVLQSFAEEMEDQSSPPSSAPAPDYHNRPHDALAKVRS~QVNSNINTVKRGLMPLHIPPHVRDLKSR 
1muo_AUR1   GRMHD~EKVDLWSLGVLCYEFLVGKPPFEANTYQETYKRISRVEFTFP~~~~~~~~~DFVTEGARDLISRLLKHNPSQRPMLR~~~~~~~~~~EVLEHPWITAN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SSKPSNCQNKESASKQS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
14318486.y  GKGEDNKQCDWWSVGCIFFELLLGYPPFHAETPDAVFKKILSGVIQWPEFKNEEEEREFLTPEAKDLIEKLLVVDPAKRLGAKG~~~~~~~IQEIKDHPYFKNVDWDHVYDEEASFVPTIDNPEDTDYFDLRGAELQDFGDDIENDNANILFGKHGINTDVSELSAANLSPPLNHKNILSRKLSMSNTTNRSSNNSNSSV 
19075810.y  G~NPGIKASDWWSLGCVVFEFLFGYPPFNAETPDQVFQNILARRINWPAEVF~~~~~TAESSVALDLIDRLLCMNPANRLGANG~~~~~~~VEEIKAHPFFKSVNWDTILEEDPPFVPKPFSPEDTVYFDSRGLKGFDFSEYYNQPTVTEAQKLEEERPASSIPQHVSGNR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KGR 
19112278.y  G~~VDTQMGDIWAMGCVIFEMLTGTRPFEANTVKAIWARIERNDIGWTKRVK~~~~~ESCSKEAVDLITKLMDPDCNKRLGSNG~~~~~~~YQEIKKHPFFRTIKWDNLNSGPGPFVPQTEN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VEDLTYFEKNISGSDNINKNNCQTS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1omw_GPRK2  KGVAYDSSADWFSLGCMLFKLLRGHSPFRQHKT~KDKHEIDRMTLTMAVELP~~~~~DSFSPELRSLLEGLLQRDVNRRLGCLGR~~~~~GAQEVKESPFFRSLDWQMVFLQKYP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PPLIPPRGEVNAADAFDIGSFDEEDTKG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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1l3r_PKACa  ~~INEKCGKEFTEF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jlu_AMPK   ~~INEKCGKEFTEF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
39975017.y  RLSEPVAPDDFGNFSFKNLPVLDKANKDVIQKLRAEALAAQNKPASISPGGLSVVTSPGGPSASMEGSPVLSMPVQRSLSNAKASQRPQSPSGIGHNASPSRPSQPSSPLLVSFVANQGGEGRRKASSNSSSFSQPSSSSLQPGSFFEVPRVPPSLQKAAT~~VAASPVKGRPIPSPLPLSPQK~~~~~~ILATPRQGSG 
32414369.y  RLSEPVAADDFGNFSFKNLAVLEKANKDVIQRLRAEAAESQTKP~~ISPGALSSISSPG~TIGALEGSPVIANPVQRTLSAAKASQRPQSPSGIGHSNSPNRASQPSSPLLVSFVAGQGAEGRRKASSNSSSLSHQSGS~~~FQSTVEGTRVPPTLQKAATTTTASSPSNGRLVMPPLPLSPQRTVPAHTLTSSPRNTSG 
1muo_AUR1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
14318486.y  HDFGAHTPVNKLSIASVLESVPQETGYITPNGTGTTTTSAKNSPNLKNLSLAIPPHMRDRRSSKLNDSQTEFGSFNFRNLSALDKANKDAINRLKSEHFSEQPGVHRRTSSASLMGSSSDGSVSTPGSNASNTTSGGKLKIHKPTISGSPSTFGTFPKTFLRSDSFSTRSYSPERSISIDSSTLSRKGSIIGDNQQTTAN 
19075810.y  LRSNTISTPEFGSFTYRNLDFLNKANRNTIQKLRKEHMAVKSAKTSVDDTFS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QYMSRFKAKLSTSQSVGPVKSSRRASMADYEASTTTRVQDITTDSIDSIDDFDSLKEGRMLSFFDNLALEDHKG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VSSTM 
19112278.y  ~~~ATLILNGIFAFHPPPKATPADSGTETSNSAAFSASE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EETTN 
1omw_GPRK2  ~~~IKLLDSDQELYRNFPLTISERWQQEVAETVFDTINAETDRLEARKKT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KNKQL 
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1l3r_PKACa  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jlu_AMPK   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
39975017.y  SSNTRSRSLTVGSQDGS~~PVASDLLVHHRNRRSQVFDMSPSSSDNEGDKANALLRVQRRRQSSRRMSQINLESTGPVFRPLDVLICEDHPVSRMIMEKLLEKLRCRTISASNGSEAVRYSMSDIKFDIIFMEFRLPQINGADVARMIRETKNSNSHTPIVAITAYLKELQAPHYFDSLIDKPISSSKLTEVLRNLCQWK 
32414369.y  PATGRARSLTVGSQEGSGSPISADILAHHK~RRSQVFDMSPSSSDTEGDKANALLRVQRRRQSSRRMSQV~~~LDGPMFRPLDVLICEDHPVSRMVMEKLLEKLRCRTISASTGQEACRYALSDIKFDIIFMEFKLPVINGSDVARMVRETKNKNHHTPIVAITAYLKELHAPHYFDSLIEKPISSSKLSEVLSTFCQWK 
1muo_AUR1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
14318486.y  SSDSPTMTKFKSPLSPANTTTVSSYFSRQRVLSKSFSQRTNSSDLSAEESDRLQAISRVNSLRNRRRSGRKSSSTSEIGYHMDVLVCEPIPIHRYRVTKDLENLGCTVVSVGAGDELVSRATSGVSFDLIMTALKLPKLGAIDIVQLLKQTNGANSTTPIVAITNYFQEAATSRVFDDVLEKPVKLDELKKLVAKYALKK 
19075810.y  SASQSQSSMHTALPDVTEGTSSDEHTTIQKGRIDNLQAQSLTHKRNAISYPGLFQLDRLQMIIPKDEIELAEILKKIFPKLTLVLIDDPWSILKKLLQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NEQFNVVFLHFGNDKVSSSRLMYSVRTSATINSRVPFVYICEDETCIPTDLQSDGVLLKPITCENIESCLRKLDVWH 
19112278.y  LTDQKRKDLFSLITKAFKGIDLKALNYNNKATLLRMYDEVDFPKNQQRNKEKFRIQKRPNKKYRYHLF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1omw_GPRK2  GHEEDYALGKDCIMHGYMSKMGNPFLTQWQRRYFYLFPNRLEWRGEGEAPQSLLTMEEIQSVEETQIKERKCLLLKIRGGKQFVLQCDSDPE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LVQWKKELRDAYREAQQLVQRVPKMKNKPRAPVVELSKVPLIQRGSANGL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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1l3r_PKACa  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jlu_AMPK   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
39975017.y  PPSSSQYSSLSLPLSHPAPSGLRQESSRLEDSPTSGSSIFAQRTGSSFRGSSREDSISSSLFGDSESVATDDIPVVISRTATGEWEEGALGISQDEKVLSS~~~~~~~~~EPTKLSPMPIGAPPKTLS~~~~~~~QQRSLEKLKAKREAIEKRRSDCSVDSADDEDEELGVSSLDSRSNSSSTSGSIHSGSSHSQSRQHF 
32414369.y  PASPGQVQMLSLGLPPPVPSGLRQESLRLEDSPVSAS~~~GSSKYTVHSGGSVKEESTCSTFGDSESVATDDIPVVVSRKATGDWSEGGLGISGSEEVLVAGDDGSKPPVHAQLLTQQSAPAQMEHLAGQTKGPVPQRSLDKLRARRESIEKRRLEGCIDSADDEDEELGAGQANS~~~~~~~~~~~~~~GQEPHPAKHH 
1muo_AUR1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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